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Una fracción importante del genoma de todos los ecuariotas esta integrado por SSRs o 
microsatelites. La función biológica de la mayoría de los SSRs continua siendo poco conocida, en 
parte debido al limitado conocimiento de su organización a nivel cromosómico. En los últimos años 
me he dedicado a analizar la distribución cromosómica de distintos SSRs, especialmente di- y 
trinucleotidos, en distintas especies tanto animales como vegetales. En mi presentación mostrare 
como la distribución de estos SSRs no es al azar y como regiones cromosómicas con funciones 
especificas están enriquecidas en determinados SSRs. Estos resultados nos han permitido avanzar 
en el conocimiento de su posible papel en la estructura, función y evolución de los genomas, nuestro 
principal y actual objetivo. Además desde un punto de vista más aplicado, estas secuencias, que se 
encuentran muy representadas en especies de la tribu Triticeae, han resultado excelentes 
marcadores físicos, permitiéndonos saturar extraordinariamente los mapas físicos de especies 
como trigo, centeno y cebada. 

Localización de repeticiones AG en cromosomas de distintas especies: a-c) metafases de meristemos de raíz de cebada 
(a), maíz (b) y trigo ( c); d) linfocitos humanos; e-d) cromosomas mitóticos (e) y politénicos (f) de Drosophila
melanogaster ;  g) cromosomas meioticos en metafase I de la especie de saltamontes Eyprocnemis plorans. 
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