Ninguna especie ornamental tiene tanto atractivo como el rosal.
Ya estaban presentes formando guirnaldas en algunas tumbas
egipcias y la expansion del cultivo ha ido unida a la de las civilizaciones
que la cultivaban y admiraban. En consecuencia, se realizd una intensa
labor de mejora empirica pero aun se dispone de escasa informacion
acerca de la herencia de caracteres importantes en las rosas cultivadas.
El incremento en las demandas de calidad en las nuevas variedades

y la competencia de terceros paises hace necesarias nuevas y mas
eficientes estrategias de mejora. La introgresion de genes de especies
silvestres en el fondo genético de las rosas modernas podria ser mas
efectivo si se conociera la base genética de los caracteres de importancia
econémica mas relevantes y si se identificaran marcadores moleculares
que facilitaran su seleccién.

Nuestro grupo formado por miembros del IFAPA Alameda del Obispoy
del Departamento de Genética de la UCO, lleva anos investigando en
este cultivo y colaborando con empresas andaluzas en la mejora de sus
caracteristicas. Nuestros trabajos comenzaron en1992, cuando la firma
Universal Plantas S.A. nos solicité una prueba de ADN para obtener un
patron de bandas o fingerprinting de sus variedades.

; § Paralelamente hemos desarrollado uno de los 6 mapas
genéticos disponibles en la especie, basado en el cruza
miento entre una rosa Blusa noisette y R. Wichuraiana
donde detectamos regiones del genoma responsables
de caracteres de interés ornamental y resistencia a
enfermedades. En este seminario se abordaran dichos
aspectosy se presentaran los trabajos descritos con los
gue esperamos contribuir a la mejora de la especie y ofrecer una serie
de marcadores moleculares utiles para el desarrollo de variedades m3
atractivas, resistentes y que cubran las nuevas demandas del secto
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